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Tartisma

Deneysel sonuclarin biyoinformatik analiz sonuclari ile uyumlu olmadiglr saptanmistir. Bu durum biyoinformatik tahmin
araclarinin gelistiriimeye muhtac olduklarina isaret etmektedir. Bizim calismamiz ve benzer deneysel ¢alisma sonuclari bu tarz
araclarin gelistiriimesine katki sunacaktir. Ayrica, elde edilmesi imkansiz veya zor olan dokularda var oldugu bilinen

mutasyonlarin mRNA islemlenmesi Uizerine etkisinin analizinde 'minigene-splicing assay' sisteminin kullanimi® faydali bir model
olabilir.

Sonug
Sectigimiz sekiz TSG mutasyonunun 'minigene splicing assay' sonuglari, hicbir mutasyonun mRNA islenmesini bozmadigini
gostermektedir. Dolayisiyla bu sekiz mutasyon da yolcu (passenger) mutasyon gibi gorunmektedir.
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Kaynaklar

1. Cartegni, L., Chew, S.L. & Krainer, A.R. Listening to silence and understanding nonsense: exonic mutations that affect splicing. Nat Rev Genet
3, 285-98 (2002).

2. Liu, S. & Cheng, C. Alternative RNA splicing and cancer. Wiley Interdiscip Rev RNA 4, 547-66 (2013).

3. Baralle, D. & Baralle, M. Splicing in action: assessing disease causing sequence changes. J Med Genet 42, 737-48 (2005).



mailto:aliyuksell@gmail.com
mailto:oguz.altungoz@deu.edu.tr

