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ETS transkripsiyon faktor ailesi, apoptoz, proliferasyon, farklilasma GEO
ve hlcre gocu gibi bazi hicresel sireclerin diizenlenmesinde dnemli -Data - )
. . . e e arastirmasi Cytoscape
bir role sahiptir (1,2). Bu transkripsiyon faktor ailesi oldukca buyutk bir
o . . . . | | GSE71104 -Diizenleyici Ag
alledir ve Uyeler yaklasik 85 amino asitten olusan ETS bdlgelerindeki L ) \ J
benzerliklerine gore PEA3, ETS, ERG vb. sekilde gruplandirilir(3). 'v ‘ ‘
ETS proteinleri ile hedef genlerin aktivasyonu spesifik protein-protein : N ( A 4 h
o o GALAXY || Korelasyon PandaR
etkilesimleri ile olusmasina ragmen, hedef gen seciciliginde ETS
- -Normalize ) : ilmi
transkripsiyon faktorlerinin mekanizmasi tam olarak H:nma:?;ta edilmis data Normac::zf:d'lm's
belirlenememektedir(4). L ) U ) \ J
Bu calismada, biyoinformatik araclari birlestirerek Drosophila ETS 'v ’ . N
transkripsiyon faktorint ve noérojenezdeki hedef genlerini incelemeyi L.
j z ky : ’ Y R GO Analizi
amacladik.
¢ Programlama . Sinir Sistemi ile
-Farkl Eksprese |Ig;L| g“e':Lesl;ln
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Figur 2: Drosophila larva data analizinin metodolojisi. GEO veri tabanindan
GSE71104 (5) veriseti secilerek datanin kalite kontrolu Galaxy platformunda
yapildi. Elde edilen datadan R programlama dili kullanilarak gen ekspresyon
analizi gerceklestirildi ve anlamli degisen ETS genleri belirlendi. Noronal ve
Figlr 1: Type Il noroblasttan soy olusumu. glia farklilasma datasetlerinin ortak genleri belirlenerek Gen Ontoloji (GO)
anlaizi yapildi ve sinir sistemi ile ilgili olan genler belirlendi. Promoter analizi
sonucunda ETS baglanma bolgeleri olan genler Cytoscape ile gorsellestirildi.
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Figur 3: A. Glia, néron ve Typell ndroblast érneklerinin PCA grafigi. B.ETS genlerinin S SR | Bsg @&
glia ve ndron datasetindeki ekspresyon seviyelerinin 1s1 haritasi. Bu grafik aos Jio cc’s 5
incelendiginde aop, Eip74EF, Ets65A, Ets96B ve pnt genleri anlamli olan ETS genler;i - 4o DOID1R1Ar 1 2P
olarak segilmistir. & P2°=  Atpalpha ¢
.. R .. Bapss cofffies
« Noronal farkhilagsma verilerini inceledigimizde Pnt ve Aop downregule Ets96B
- . ! N Ets65A GT
olurken Ets65A, Ets96B ve Eip74EF upreguledirler. Upregulle olan
genlere baktigimizda ¢cogunlukla sinaptik iletim ve akson yonlendirme Syn2 ==
gibi sureclerde yer alirken downregule olanlar transkripsiyon o

dlzenlenmesi, glial hiicre gocu gibi streclerde yer almaktadir.
Figar 4 : Glia ve noOron datasinda ortak olarak bulunan genlerin

« Glial farkhlasma datasini inceledigimizde Aop upregule olurken promotér  boélgelerine  belirlenen  ETS  genlerinin  baglanip

, ~ . _ baglanmadigina bakildi. (A) néronal farklilasma ve (B) glial farklilasma

Ets65A'nin  downreglle oldugunu ve networkte daha az geni data seti icerisinde ETS baglanma bélgesi bulunan genlerden ag
olusturuldu.

dlzenledigini gérmekteyiz. Ayrica upregule olan genler nérotransmiter

tasima, sinaptik iletim; downregile olan genler aksonogenez gibi

sureclerde yer almaktadirlar.
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« Elde edilen 2 networke bakildiginda Ets65A'nin ve Aop’un ekspresyon
seviyesindeki degisimin glia/néron olusumunda 6nemli rolu oldugunu

dusunmekteyiz.
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